Limite K/T (Crétacé-Tertiaire) | Ammonites Familles: 15-16 %
65 Ma Bélemnites Genres:  40-50 %
Rudistes (?) Espéces: 76%
Inocérames (7)
Plancton [quelques groupes)
Dino- Ptéro- Mosa- Plésiosaures (grands reptiles)
Limite Trias-Jurassique Milieu récifal Familles: 22-23 %
200 Ma Conodontes Genres:  40-53 %
Labyrinthodontes Espéces: 75%
Rhynchosaures
MNothosaures
Placodontes
Gonularides
Limite Permien-Trias Milieu récifal Familles : 50-57 %
251 Ma Dendroidea Genres: 70-83 %
Gigantrostracés Espéces : 85-96 %
Brachiopodes articulés
Fusulinidés
Rugueux et tabulés
Trilobites
Dévonien supérieur Milieu récifal Familles: 21 %
(limite Frasnien-Famennien) | Tentaculites Genres: 47-57 %
374 Ma Poissons ostracodermes Espaces: T70-80 %
Ordovicien terminal Milieu récifal Familles : 20-26 %
445 Ma Genres:  50-60 %
Espéces: 85%

Figure 5.18, Effets sur la paléobiodiversité marine des cing principales crises.

Le tableau présente les seuls taxons marins (d'aprés les données de Sepkoski).

Diversification : crises biologiques et radiations évolutives
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Figure 5.06. Diversité phanérozoique de différents niveaux de la classification.
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Halococous morrhua
Halobacterium volcanii
Methanospirilium hungatei

Sulfoiobus solfataricus
Methanobacterium formicicum

Thermoproteus tenax Methanococcus vannielli

Home sapiens Pseudomonas testosteroni
Xenopus lagvis

Zed mays

Escherichia coli
Agrobacterium tumetaciens

Zea mays mitochondrie

Bacillus subtilis
Anacystis nidwlans

Prorocentrum micans

Oxytricha nova
Saccharomyces cerevisiae
Dictyostelivm discoideum

! Zea mays chloroplaste
Trypanosoma brucel
Euglena gracilis Thermomicrobium roseumnm
Eucaryotes Eubactéries

Figure 17. Arbre moléculaire non racing fondé sur 'ARN ribosomique 165,/185, montrant la divergence moléculaire
entre eubactéries et archées, et |'origine endosymbiotique des mitochondries et des chloroplastes.,



Archées. Eubactéries. Eucaryotes.
Exemples. Archea produisant du Bacillus, Plantes, algues,

méthane, Cyanobactéries, champignons,

thermophiles, Echerichia coli, unicellulaires,

halobactéries. Streptomyces. métazoaires.
Taille typique. 134 pum. 134 pum. Z5um.

Meétabolisme.

Grande diversité
métabolique.

Grande diversité
métabolique.

Faible diversité
métabolique :
majaritairement
aérohie.

Différenciation.

Généralement
unicellulaire,

différenciation
cellulaire rare.

Généralement
unicellulaire,

différenciation
cellulaire rare.

Unicellulaire ou
pluricellulaire,
différenciation
cellulaire fréquente.

Materiel geénétique.

Petit chromosome
circulaire, ADN associé
avec histone,

Petit chromosome
circulaire, ADM associé
sans histone,

Moyau complexe,
chromosome linéaire,
ADN associé aver des

plasmides. plasmides. histones.
Paroi cellulaire. Protéine et Muréine, rarement des | Grande variéte,
glycoprotéine, pas de protéines seules, absence de

murgine ou pas de
paroi.

formes sans parois
rares.

peptidoglycane.

Lipides de la

membrane plasmique.

Ethers glycérol acides
gras.

Esters glycérol acides
gras.

Esters glycérol acides
gras. Cholestéral
fréquent.

Site des conversions
d'Energie.

Membrane plasmigue.

Membrane plasmigue.

Mitochondries.

Membranes internes.

Géneralement
ghsentes.

Géneralement
gbsentes.

Organites a simples
membranes (RE, Golgi,
etc) ou @ double
{mitochondrie, noyau,
chloroplaste).

Ribosome

70 5, insensible au
chloramphénicol.

70 5 sensible au
chloramphénicol.

B0 5 insensible au
chloramphénicol.

ARN polymérase.

Complexe.

Simple.

Compl exe.|

Locomotion.

Flagelle simple.

Flagelle simple.

Flagelle complexe, cils,
pattes, nageoires, ailes.




INCONGRUENCES

Nom : HGT-Detection

Méthode : utilisation du principe de réconciliation par des déplacements de sous-
arbres (mouvements SPR) afin de transformer I'arbre d’espéce en l'arbre de géne.

Rhodobacter —---—-—--=——=-—- Rhodobacter e
Xanthobacter ——---—-———=———. Xanthobacter e
Nitrobacter = —======—=—=——. Nitrobacter e
- Thiobacillus fel~_ _ __—= Chromatium | e -
\ Chromatium L ===~ ~=~~Thiobacillus fe1 e
Hydrogenovibrio L2 = ==—--- Hydrogenovibrio L2 e
Arbre d’espéces Arbre de géne (e.g., rbcl)

Données en entrée :
- arbre phylogénétique d’espéces
- arbre phylogénétique du géne étudié (pour le méme ensemble d’espéces)

Données en sortie: nombre minimal de déplacements de sous-arbres dans I'arbre d’espéces permettant de
le transformer en I'arbre de géne (=> sceénario de réconciliation)



4. TARBRE DU VIVANT de 'évolution
darwinienne classique [a] comporte

des phénoménes de spéciation par
divergence [cercles] et des extinctions
[ereix]. |l faut y ajouter des phénomenes
d'évolution parfusion quicréent

un réseau [b]. Trois mécanismes sont

a l'eeuvre : lendosymbiose, ou absorption
d'un matériel génétique d'une lignée
[paintillés vielets ] par une autre [en vert],
le transfert de génes [pointillés rouges]
et I'hybridation de deuxespéces

en une nouvelle [en bleu].

W Endosymbiose Lrangfert
— e génes
L -->---Q

Chimére Chimére Chimére
endosymbiotique partransfert de génes par hybridation
Hybridation

| o

¥,

Processus de chimérisation du génome
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Un arbre des eucaryotes en
constant remaniement

(o] endosymbiose primaire
endosymbiose secondaire |

° d'une algue verte |
endosymbiose secondaire |
d'une algue rouge

. Phéophycées = aigues brunes 5. |
bacillariophycées {dratomées

endosymbiose tertiaire ooy e @
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N nucléomorphe { = dinofiageliés {AIQ“ drium £ z
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e Autres Oiseaux
- Crocodiles
Lézards
Tortues

Figure 9. L'état d'un caractéres est primitif ou dérivé
selon le cadre d'étude dans lequel on se situe. Cadre 1:
archosaures, cadre 2: oiseaux, cadre 3: falconiformes.
Au sein des archosaures, la plume est un état dérivé
partagé par tous les oiseaux, qui signe |'apparentement
des oiseaux entre eux. Au sein des falconiformes, la
plume est un état primitif partagé, car elle est dgja pré-
sente en dehors des falconiformes.
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de la classification




" chloroplaste

AY . “

Plaste de Cryptomonas (lignée des cryptophytes),
un exemple de plaste a 4 membranes.



endosymbiose primaire

endosymbiose secondaire
d'une algue verte
endosymbiose secondaire
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2015)
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coronavirus

S Protein Targeting S protein sirtegy

L]

- Targeting ACEZ strategy
p CDI4T7 5 F: o Targeting TMPRSS2 strategy

o: Targeting CD47 strategy

Targeting Viral replicase stralegy

= | Inflammatory
@ . Targeting Viral genome straiegy L RS
1 T ¢ Targeting Inflammatory storm stralegy
VI rus de Ia’ mosal q ue d u tabac S0t Traditional Chinese Medicine stralegy i

(VMT) Cycle du coronavirus



Showing 356 of 356 genomes sampled between Dec 2019 and Mar 2020.

Phylogeny RESET LAYOUT

Admin division

2019-Dec-03 2019-Dec-24 2020-Jan-15 2020-Feb-05 2020-Feb-25

Arbre de parenté entre 356 variants de coronavirus
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