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Bactérie ferroxydantes (©Busti)

Fig. 2 : La source de la téte de lion (Oplanet-terre
Sélosse, Busti et Thomas, 2008)
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Fig. 3 : Les voies du métabolisme humain (©stanford.edu)
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« Rappels » de lycée

glucose acide pyruvique
CsH1204 2 C3H,03

2 NAD® 2 (ADP +Pi) 2 ATP 2 NADH,H*

La glycolyse, telle que vue au lycée (©Bordas, 2019)
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Cours de biochimie: glycolyse (©D. Garcia)
https://www.youtube.com/watch?v=ZrfP53M3dLY
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50

! 43
| i
*
40 -
* S
c
L 2
= do T
o) 30 L I 253
£t =3
= ®»c
) J 238
© " o.c
T 20 32
— i c:p‘ 43
9
1.0/
481 Plat 0 0
£
> ® Descente A plat Descente
2 40t
o] *p <0,05
(%]
(9]
5. 32f
§3 T =% étendue |
< E 24k Lactate I =X + Etendue
o= | .
5 1.6 = T ' N ' Douleurs musculaires * =p<0,05
= [ ! 3 A L E - 1 — 1 [ i
& osl L b . e S s e ‘**@%—.w Fig. 5 : Mesure de la hausse de lactate et de la douleur musculaire
g selon le type de course (Reproduit de ©Schwane et al., 1983)
U 1 L 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1
°=% 1 2 3 4 5mn 2 6 9 5 10 60 min
L s i ! S J
‘ Premiére Session (Min) Nombre d'Episodes| Récupération (Min)
o Fig. 4 : Suivi du lactate chez des coureurs (Reproduit de ©Schwane et al., 1983)

2025/2026 — CPES 1 - Janson de Sailly Mme Boissiéres & M Fournier 9



Il — La matrice

Ribosome

inter membrane space

cristae

Granules

EnoyrACP |~ nAvrR
reductase

Fatty acid oxidation

= = = T (42 fatty acylACP
s
N @R A AP PR

d N\
>Cl4and <C22 Long-chain fatty
acy-CoA synthetase
o

ataneous)

fattyacy-CoA  CoA

]

2 camitine  fatty acyl-carnitine

I

i

[ | |

‘ricarboxylate | glutamate/ dicarboxylate | 3!
transporter || aspartate transporter /¥ “transporter L carrier I Ctricadd

ATP synthase particles

Matrix

Inner membrane
Outer membrane
DNA

(many cycles)

dehydrogenases

FADH,
trans-enoy-CoA
HO
Hydratase
roxyacyl-CoA
NAD:
Hydroxyacyl-CoA
dehydrogenases N, a0
prketoacyl-CoA
Thiolase

(long chains only)

l rate
citate o
»
: AT
5

Succinyl-CoA

Methyimalonyt-CoA mutase 3

methylmalonyl-CoA

Propiony-CoA carboxylase

AP

aketoglutarate ey
<o,
Pyruvate B
NapH <] deydrogenase

ditrate.

Cuate  HO CoA
owloacetate  synthase
Aconitase
NAD dis-aconitate
Malate HO
dehydrogenase oo
isocitrate
malate N
socitrate \ - VAP
dehydrogenase
R NADH
o,
HO —{ Fumarase
aketoglutarate =
N
fumarate aketoglutarate_ Co, N
dehydrogenase (8] NAD
o,
NADH
succinyl-CoA
Succinyl-CoA A
synthetase Gpp
succinic
i dehydro,
an
71 NADH [] NAD
NI succinaté 4t

2025/2026 — CPES 1 - Janson de Sailly

Mme Boissiéres & M Fournier

10



« Rappels » de lycée

2 C3H403 +6 H7_0
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10 NAD* [ 10 NADHH*
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Le cycle de Krebs, tel que vue au lycée (©Bordas, 2019)
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Cours de biochimie: cycle de Krebs (©D. Garcia)

https://www.youtube.com/watch?v=yuvHwviylUE
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« Rappels » de lycée
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Fig. 11 : Echelle des potentiels rédox de la chaine respiratoire
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Electron transport chain (©Harvard Online)
https://www.youtube.com/watch?v=LOmTKxI4Wn4
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https://www.youtube.com/watch?v=LQmTKxI4Wn4

“:9“;‘.‘2 Ca se passe ici

Cours de biochimie: la chaine respiratoire (@D. Garcia)
https://www.youtube.com/watch?v=U|9W-CvCRYA
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Vous n’étes pas préts
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Fig. 14 : Mise en évidence de la disposition des ATP-synthase au sein des mitochondries
(©Lodish)
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ATP synthase in action (©Harvard Online)
https://www.youtube.com/watch?v=kXpzp4RDGJ!
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https://www.youtube.com/watch?v=kXpzp4RDGJI
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Comparison of Glycerol-3-phosphate Dehydrogenase and Malate Dehydrogenase Expression Across Human Tissues

Gene expression level

Glycerol-3-phosphate dehydrogenase (GenelD 2819)
Malate dehydrogenase (GenelD 4190)
80 A
60
40 -
20 A
0 T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T
> & L > & N 5> > > o o ko K7 o IS < o > o o
§ & 5§ & & & & & & F F s 8§ F L EEEEF S
S S 2 < Ry A & & S S & & $ S S s ¥
;e £ F K ¥ & & 5 = £ % ¢
= 3 ) { S < L & N
< < < < S o >
S < A > o &
v N © X 2
g S
9

Human tissues

Fig. 17 : Expression comparative du gene de la glycerol-3-P déshydrogénase et de la malate déshydrogénase dans les tissus humains
(Données tirées de ncbi.nlm.nih.gov)
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Fig. 18 : Les transporteurs de la membrane interne mitochondriale
(©Lodish)
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